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INTRODUÇÃO

A peri-implantite (PI) é uma condição patológica mediada por biofilme e que, a longo prazo, pode levar à perda do implante (Kormas et al., 2020). Sendo por isso, importante obter mais conhecimento sobre o microbioma de 

implantes saudáveis e de implantes com PI. Neste trabalho, foi levado a cabo um estudo preliminar, com recurso à sequenciação metagenómica de shotgun, da composição taxonómica e a identificação de genes de resistência a 

antibióticos (ARGs) em amostras de saliva e biofilme subgengival de dois pacientes com implantes dentários. 

Objetivo do estudo: Analisar a composição taxonómica e a presença de ARGs em amostras de saliva e de biofilme subgengival de implantes. 

MATERIAIS E MÉTODOS DNeasy Power Soil Pro Kit

✓ Após aprovação pela Comissão de Ética Egas Moniz, foram recrutados dois pacientes na Clínica Dentária Egas

Moniz:

a) Paciente 10, pertencente ao grupo dos implantes saudáveis

b) Paciente 21, pertencente ao grupo com co-ocorrência de implantes saudáveis e com peri-implantite

✓ Foram recolhidas amostras de saliva e de biofilme subgengival de ambos os pacientes

✓ Foi extraído o DNA microbiano total de todas as amostras (10is, 10sa, 21is, 21sa, 21pi), utilizando o kit Dneasy

PowerSoil Pro (Qiogen), de acordo com as instruções do fabricante

✓ Por fim, foi efetuada a análise da sequenciação metagenómica de shotgun
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Este trabalho preliminar, realizado em amostras de apenas dois pacientes, permitiu essencialmente testar a 

metodologia e o fluxo de trabalho utilizado, para num futuro ser aplicado a um maior número de pacientes de 

forma a obter resultados mais conclusivos. 

Obteve-se o perfil taxonómico de todas as amostras de ambos os pacientes dando maior ênfase ao nível do 

género e da espécie. A abundância relativa ao nível da espécie, foi diferente entre as amostras analisadas, sendo 

que as amostras de saliva apresentavam maior diversidade quando comparadas com as amostras do biofilme 

subgengival dos implantes. Relativamente ao género, apenas podemos identificar o género Streptococcus como o 

presente em todas as amostras de ambos os pacientes. 

Streptococcus oralis foi a espécie mais abundante em ambas as amostras do paciente 10 (10is e 10sa), por 

outro lado, a espécie Neisseria subflava apenas se encontrava presente na amostra do implante saudável (10is). 

 No paciente 21, a espécie Schaalia cardiffensis estava presente nas amostras dos implantes saudáveis e 

afetados por PI (21is e 21pi), mas ausente na amostras de saliva (21sa), a espécie Agreggatibacter segnis foi uma 

das espécies mais abundantes na amostra de implante afetado por PI (21pi) em comparação com as restantes 

amostras (21sa e 21is). 

Foram identificados vários ARGs em todas as amostras de ambos os pacientes, no entanto, as amostras do paciente 21 apresentaram maior diversidade de ARGs em 

comparação com as do paciente 10:

➢ Os genes patA e patB que conferem resistência ás fluoroquinolonas, foram detetados e todas as amostras analisadas

➢ Por outro lado, existem alguns genes que apenas foram encontrados numa das amostras (como se pode verificar no quando ao lado)

➢ Por fim, podemos salientar genes que foram encontrados em total identidade: CfxA2 (amostra 21pi), que confere resistência às cefamicinas, e tetR (na amostra 21sa), 

que confere resistência às tetraciclinas 

As cores indicam a % de identidade com a respetiva sequência de

MAGs. Os números, por sua vez, indicam o número de MAGs de 

cada amostra em que cada ARG foi identificado.
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Relevância clínica: Este tipo de estudos que utilizam a sequenciação metagenómica de shotgun são essenciais 

para desvendar o perfil microbiano disbiótico e funcional na PI. 
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