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INTRODUCAO

A peri-implantite (PI) é uma condi¢ao patologica mediada por biofilme e que, a longo prazo, pode levar a perda do implante (Kormas et al., 2020). Sendo por isso, importante obter mais conhecimento sobre o microbioma de

implantes saudéaveis e de implantes com PI. Neste trabalho, foi levado a cabo um estudo preliminar, com recurso a sequenciacao metagendmica de shotgun, da composicdo taxondémica e a identificacdo de genes de resisténcia a

antibioticos (ARGs) em amostras de saliva e biofilme subgengival de dois pacientes com implantes dentérios.

Objetivo do estudo: Analisar a composi¢ao taxondémica e a presenca de ARGs em amostras de saliva e de biofilme subgengival de implantes.

MATERIAIS E METODOS

v Ap6s aprovacdo pela Comissao de Etica Egas Moniz, foram recrutados dois pacientes na Clinica Dentaria Egas
Moniz:
a) Paciente 10, pertencente ao grupo dos implantes saudaveis

b) Paciente 21, pertencente ao grupo com co-ocorréncia de implantes saudaveis e com peri-implantite
v" Foram recolhidas amostras de saliva e de biofilme subgengival de ambos os pacientes

v" Foi extraido o DNA microbiano total de todas as amostras (10is, 10sa, 21is, 21sa, 21pi), utilizando o kit Dneasy

PowerSoil Pro (Qiogen), de acordo com as instrugdes do fabricante

v Por fim, foi efetuada a analise da sequenciacdo metagenémica de shotqun

RESULTADOS

Obteve-se o perfil taxondmico de todas as amostras de ambos os pacientes dando maior énfase ao nivel do

género e da espécie. A abundancia relativa ao nivel da espécie, foi diferente entre as amostras analisadas, sendo
que as amostras de saliva apresentavam maior diversidade quando comparadas com as amostras do biofilme
subgengival dos implantes. Relativamente ao género, apenas podemos identificar o género Streptococcus como o

presente em todas as amostras de ambos os pacientes.
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Streptococcus oralis foi a espécie mais abundante em ambas as amostras do paciente 10 (10is e 10sa), por
outro lado, a espécie Neisseria subflava apenas se encontrava presente na amostra do implante saudavel (10is).

No paciente 21, a espécie Schaalia cardiffensis estava presente nas amostras dos implantes saudaveis e
afetados por PI (21is e 21pi), mas ausente na amostras de saliva (21sa), a espécie Agreggatibacter segnis foi uma
das espécies mais abundantes na amostra de implante afetado por PI (21pi) em comparacdo com as restantes

amostras (21sa e 21is).
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para desvendar o perfil microbiano disbiético e funcional na PI. e
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