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INTRODUCAO FATORES QUE INFLUENCIAM A
COMPOSICAO DO MICROBIOMA

e O microbioma humano é constituido por uma comunidade VARIAVEL

complexa de microrganismos e seus produtos metabdlicos [1] ., Ty
p 2 P Fatores intrinsecos ao individuo [6]

e O uso frequente e, por vezes, inadequado de antibidticos ) . , L o
o 0 : Determinantes genéticos, idade, sexo bioldgico, etnicidade

favoreceu a emergéncia de bactérias resistentes [2] ) . . .
Fatores extrinsecos: ambiente e estilo de vida [6]

e O aumento da resisténcia antimicrobiana representa um dos _ N — - , i
. . , e Modo de parto, interagdes sociais, atividade fisica, alimentagio,
maiores desafios atuais para a satide publica [2] B
. . : e s uso de antibidticos
e Nesse contexto, surgiu o conceito de resistoma antibidtico

E] . e 1 o O PAPEL DO MICROBIOMA INTESTINAL
® abpor agem ne ealt e Tundamenta para O estudo O NAS DOENCAS SISTEMICAS

resistoma [4] A
, . I . , . . .
e Atualmente, ainda existe uma el e Considerado um «érgido» funcional essencial [7]
lacuna no conhecimento sobre este e Desempenha um papel crucial tanto na sadde como no
conceito - surgimento de virias doencas crdénicas, quando ocorre um
o ; Salide . . . o
Salide snimal ambiental estado de disbiose intestinal [7] Asma, doengas alérgicas,

P @ @ digestivas, metabdlicas

1"?:30 , .
e neuroldgicas

OBJETIVOS E METODOLOGIA O RESISTOMA HUMANO

e Fornecer uma visio ceral do conhecimento atual sobre o . . e
S e Conjunto de genes de resisténcia aos antibidticos (ARGs)

- , , i} presentes nas bactérias comensais e patogénicas do
o Identificar os fatores que influenciam a sua evolugio

resistoma do microbioma humano A
%
\

microbioma humano [3]

e Explorar a sua relacio com o microbioma o ., .
P § * A resisténcia pode ser intrinseca ou adquirida [3]

e Destacar as inovagdes tecnoldgicas que permitem o seu estudo

ARGs naturalmente presentes J \
no genoma das bactérias
\ Pesquisa bibliogrifica feita nas bases de dados PubMed, Aquisi¢io de ARGs provenientes de outras bactérias,
S Web of Sci \\.' ’, através de mecanismos de transferéncia horizontal
copus € WeD o1 bC1ence - ! N de genes (HGT), mediada por elementos genéticos
"\. 0L ~ ) - méveis (MGEs)
O MICROBIOMA HUMANO DOl Trovsformssio conjugssio,
s . - § transdug¢io e recentemente \
. . . .- ) o vesidugio
g COIOHIZ& dlversas regloes dO COpr € a Sua COIIlpOSlg;aO varia T - . -
ransposdes, integrdes,
entre os diferentes sitios anatémicos [5] e o bacteriéfagos e plasmideos
e Composto pelo microbioma core e pelo microbioma varivel e %) {_
[5] " ... . A composi¢io do resistoma
f f'_.» -\’ // W ~ , PR
/i oy N humano nio é estitica [8]
= L] =y o _J i =) Es::d::e . .
Microbioma e § - ° " e Consiste num conjunto
. : - P ICE, &> altamente dindmico de ARGs
Microbiota @ < « Teatro de atividade » 0, IS gHe . P
Bactérias Arqueas Elementos estruturais microbianos I;u‘:?:rz;‘ig:: I- ) r?a"lﬂ:;fr que €volul ao OngO O tempo
: o~
Fungos P:’rtiz?' z;;t;:,:?; Lipidos ::::1 ‘* & [8]
Algae R — Agricultura Amamentagao
ADMN/ARN estrutural Fatores intrinsecos do hospedeiro, ambientais e comportamentais que afetam o resistoma intestinal [8]

Elementos estruturais slementos genclicos movels

S incluindo virus/fagos ADN reliquia C O N C L U S A O

Metabdlitos microbianos

;::1:?;::: Moléculas de Toxinas a’:::::;:z Os avangos recentes em sequenciagio, metagendémica e bioinformdtica tém

Shaee inorganicas vindo a proporcionar uma caracterizagdo mais precisa do resistoma humano. A

diversidade microbiana funciona como um fator protetor contra a colonizagio

Bioma: um habitat razoavelmente bem definido, com propriedades biofisico-quimicas distintas pOI’ patogénios resistentes, responséveis pOI' infeg()es nosocomiais. Estratégias de
Esquema mostrando a composi¢io do microbioma, que inclui a microbiota e o “teatro de medicina Personalizada, baseadas no perﬁl do resistoma e do microbioma de

atividades” [1] ) - .. e . )
cada paciente, poderio otimizar o uso de antibidticos e limitar o surgimento de
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